Bioteknologi og bioinformatikk

Hvordan handtere store mengder data og
komplekse analyser?
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“Fremveksten av
hgykapasitetsteknologier som
produserer store mengder data har
gjort at behovet for bioinformatikk
og matematiske verktay for a lagre,
systematisere og modellere data fra
ulike metoder og kilder har gkt
betydelig.”
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Vekst i databaser og
bioinformatiske verktoy

NAR Databaseutgave 2011
- 96 nye
- 86 oppdaterte

NAR databasesamling:
- 1330 ngye utvalgte
databaser
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Vekst i databaser og
bioinformatiske verktoy

NAR Databaseutgave 2011:  NAR Verktgyutgave 2010:

- 96 nye - 115 nye
- 86 oppdaterte - 7 oppdaterte
NAR databasesamling: NAR verktgyoversikt:
- 1330 ngye utvalgte - ca 1500 verktgy
databaser
Nucleic Acids Nucleic Acids
Research Research
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“Fremveksten av
hgykapasitetsteknologier som
produserer store mengder data har
gjort at behovet for bioinformatikk
og matematiske verktgy for a lagre,
systematisere og modellere data fra
ulike metoder og kilder har gkt
betydelig.”

“Kraftfull bioinformatikkompetanse og infrastruktur
er en helt essensiell komponent for @ na malene.”



eSysbio
e-infrastruktur for biovitenskap
Samarbeid
Integrering av verktgy og data
Generisk http://esysbio.org
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News & Updates Messages ‘You have 1 unread messages in your Inbox
Projects You have access to 4 eSysbio projects
Documentation
Datasets ‘You have access to 25 datasets

Getting started

[ ]
Tools You have access to 13 tools
Read more on http://www.ii.uib.no/trac/eSysBio/wiki‘eSysbioWikiFP/D it ysbioTutorial#Dataset!
Trac tickets [0.7]

Status of your last 10 tool launches

Create new ticket

Type Group Name Description Start time End time
Al fickets e o = o fefchBatc ..  2ec78839-87594a8b-b785.99 . 17/07,21:55 17107, 21:55
My tickeis E = >
e L4 @D mafit@ebi- getResult 8cBalle1-73f4-48/c-963142 17/07, 16:51 17/07, 16:51
annotated
ey getStatus Bc6al0e1-73H44Bfc-963F42 . 1707, 16:51 1707, 16:51
getStatus BcBal0e1-73f4-48fc-963142 17/07, 16:51 17/07, 16:51
run 8c6a10e1-T3H4Bc-063142 . 17007, 16:51 17107, 16:51
(-] < = > fetchBatc ... fic740ef-e53d-40b2-880b-bd 17/07, 16:50 17/07, 16:50
Transform facdecaa-1efd-4c7d-Bedb-a ... 1707, 16:46 17107, 16:46
-] “ () BlastpService GetResult 6f3e7f0d-fOf-4cc9-aB04-86 17/07, 16:44 17/07, 16:44
Etieas GetStatus BM3e7M00-MIr-4cc9-a804-86 ... 17107, 16:44 17107, 16:44
GetStatus 6f3e7f0d-fAf-4cc9-aB04-86 17/07, 16:44 17/07, 16:44

Go to my activity for complete information




Aktiviteter i eSysbio

Lagre og dele data
- alle typer data

- store mengder data (StoreBiolnfo)
- data tilhagrer prosjekter

Verktoy
- “Web services” kan enkelt legges til og umiddelbart
brukes

- Stoatte for statistiske analyser: R

Analyse
- Steg-for-steg analyse

- Automatiserte arbeidsflyter
- Analysehistorikk



Bioteknologisk anvendelse

Protein

molekyleere

maskiner
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Bioteknologisk anvendelse

Protein

molekyleere
maskiner

Oppdage nye Optimalisere
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Optimalisere proteiner

sekvens » struktur » funksjon

MKWLLLLGLVALSECIMYKVPLIRKKSLRR
TLSERGLLKDFLKKHNLNPARKYFPQWEAP
TLVDEQPLENYLDMEYFGTIGIGTPAQDFT
VVFDTGSSNLWVPSVYCSSLACTNHNRFNP
EDSSTYQSTSETVSITYGTGSMTGILGYDT
VQVGGISDTNQIFGLSETEPGSFLYYAPFD
GILGLAYPSISSSGATPVFDNIWNQGLVSQ
DLFSVYLSADDQSGSVVIFGGIDSSYYTGS
LNWVPVTVEGYWQITVDSITMNGEAIACAE
GCQAIVDTGTSLLTGPTSPIANIQSDIGAS
ENSDGDMVVSCSAISSLPDIVFTINGVQYP
VPPSAY I LQSEGSCISGFQGMNLPTESGEL
WILGDVFIRQYFTVFDRANNQVGLAPVA

Protease
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Optimalisere proteiner

sekvens » struktur » funksjon

MKWLLLLGLVALSECIMYKVPLIRKKSLRR
TLSERGLLKDFLKKHNLNPARKYFPQWEAP
TLVDEQPLENYLDMEYFGTIGIGTPAQDFT
VVFDTGSSNLWVPSVYCSSLACTNHNRFNP
EDSSTYQSTSETVSITYGTGSMTGILGYDT
VQVGGISDTNQIFGLSETEPGSFLYYAPFD
GILGLAYPSISSSGATPVFDNIWNQGLVSQ
DLFSVYLSADDQSGSVVIFGGIDSSYYTGS
LNWVPVTVEGYWQITVDSITMNGEAIACAE
GCQAIVDTGTSLLTGPTSPIANIQSDIGAS
ENSDGDMVVSCSAISSLPDIVFTINGVQYP
VPPSAY I LQSEGSCISGFQGMNLPTESGEL
WILGDVFIRQYFTVFDRANNQVGLAPVA

Protease

Pipeline for
strukturprediksjon
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Oppdage nye proteiner

DNA » mMRNA » Protein

genetisk molekylaere

budbringer

maskiner

informasjon
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Oppdage nye proteiner

DNA » mMRNA » Protein

genetisk molekylaere

budbringer

informasjon maskiner

Pipeline for
sekvenssgk
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eSysbio gir fleksibilitet

Tilpassede analyser:
- Nye verktoy
- Alternative verktoy
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